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Populaciok eredetének tanulmanyozasdhoz olyan markereket célszeri vizsgalni, melyeknél
nem keveredik az anyai €s az apai informaci6 az egymast kovetd nemzedékekben. Az apardl
fidra 6rokl6ddé Y kromoszoéma jelentds részén nem torténik rekombindcid a meidzis soran,
analizisével populaciok apai agi leszdrmazasi vonalait kovethetjik nyomon. Az Y
kromoszoman talalhatdo nagyszdmu polimorfizmus koziil a biallélikus markerek kozé tartozo
pontmutéciok, illetve inszercids és deléciés polimorfizmusok hatarozzdk meg az Y-
kromoszomalis haplocsoportokat, melyek jellegzetes foldrajzi eloszlast mutatnak.

A Tat polimorfizmus (T>C pontmutacio) C allélja az N3 haplocsoportot hatarozza meg, mely
a szakirodalom alapjan széles korben elterjedt az urali nyelvii populaciokban, ugyanakkor
gyakorlatilag hidnyzik a ma €16 magyarul besz¢l6 populaciok génkészletébol.

Az altalunk vizsgalt ma €16 magyar (100 f0) és székely férfiak (97 10) koziil egyetlen székely
férfi Y kromoszomajan detektaltuk a C allél jelenlétét. Ezzel szemben 7 sikeresen tipizalt (IX-
) X. szazadi csontminta koziil 2 esetben is igazoltuk a C allél meglétét, 5 leletnél pedig a T
all¢l eléfordulasat. A Tat mutaciot hordozé 2 X. szazadi minta egy régiobol, Békés megyébdl
szarmazik. Eredményeink szerint a Tat C allél jelen volt a honfoglalas kori populacié
génkészletében a Karpat-medence teriiletén torténd letelepedéskor, illetve a Tat
polimorfizmus egy megfeleld marker az 0si magyar populacié Y-kromoszomalis genetikai
Osszetételének analizis¢hez.

A ma ¢l6 magyar és székely populacidban 22 Y-kromoszomalis biallélikus markert
vizsgaltunk meg. A megfigyelt haplocsoportok altaldnosan jellemzik a kiilonb6zd eurdpai
populaciokat, egyetlen kivételt képez ez alol a székely populdcidban felbukkand (3,1%) P-
M45%(xM173) klaszter. A kozép-azsiai P-M45*(xM173) haplocsoport jelenléte a székely
mintadban szokatlan, mivel ez a klaszter szinte egyaltalan nem fordul el Europdban. A
haplocsoport el6fordulasa valdsziniileg némi azsiai genetikai hatést tiikroz.

A statisztikai vizsgalat szerint az altalunk vizsgalt magyar és székely populacio genetikailag
heterogén Osszetétell, kozeli rokonsagban all egymassal, illetve mas kozép-eurdpai és balkani

populéaciokkal.



